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Introducao

MIRNASs ‘ Genes Alvos ‘ Processos celulares

) hsa-mir-143 COX-2 Proliferacao celular
Agressivo

_ Regulacao do citoesqueleto, adesao
' hsa-mir-200b SMAD2
Melanoma E—) Alta capacidade de sa-mir celular e motilidade

metaStizaQéO E2F1

hsa-mir-205 VEGF
BCL-2

Crescimento celular e a resisténcia a
apoptose

Estimula a apoptose e bloqueia a
hsa-mir-210 TNF-alfa proliferacao e o crescimento celular de
| células neoplasicas
Célula.cance‘n'gena Estimula a apoptose e bloqueia a
hsa-mir-429 proliferacdo e o crescimento celular de
células neoplasicas
hsa-mir-573 Adesao celular
hsa-mir-22 Regulacao da apoptose
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Fonte: Nikhita Kathuria-Prakash , et al. 2024

Problema

A analise transcriptdbmica pode auxiliar na identificacao de
Agomirs e Antagomirs eficazes para o tratamento de melanoma?

Objetivo

O objetivo do presente estudo € por meio da analise
tranSCriptémiCa identiﬁCar miCFORNAS diferenCiaImente eXpreSSOS Figura 2: Analise de expressao de genes alvos de microRNAs de tecidos de pele em comparacao
o com melanoma. Welch's t-test: COX10 p = 2.509e-14 (t = 7.773); SMAD1 p = 4.317e-129 (t = -31.87), E2F1 p
em melanoma que possam atuar como thenC|a|S agentes = 0.000 (t = 44.22), VEGFA p = 8.314e-61 (t = -17.85), BCL2 p = 0.000 (t = 11.43), TNF p = 5.036e-12 (t = -6.997),
a ] ] ] .. . AKT1 p =0.000 (t = 32.20), MCAM p = 0.000 (t =21.12), BCL2 p = 0.000 (t = 11.43)
terapéuticos, direcionando estratégias para a regulacao de genes

envolvidos na progressao desses tipos de cancer.
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Figura 3: Sequéncia e estrutura dos microRNAS. Fonte: https://www.ebi.ac.uk/pdbe

Resultados

Conclusao

Nosso estudo revelou que a maioria dos microRNAs com
expressao alterada atua como genes supressores de tumores.
Assim, a restauracao de suas funcoes por meio de terapias com
agomirs surge como uma estratégia promissora para auxiliar no
tratamento dessa doenca desafiadora.
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sample type

@ Primary Tumor

@ Metastatic

@ Additional Metastatic
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Figura 1: Analise de expressdao de microRNA de tecidos de pele em comparacdo com melanoma. Fonte: https://xenabrowser.net/ Welch's t-test:
MIR143 p = 0.01471 (t = -2.447), MIR200B p = 0.00006828 (t = -4.013); MIR205 p = 3.060e-22 (t = -10.13); MIR210 p = 5.525¢e-44 (t = -15.17),
MIR429 p =0.08343 (t=-1.734), MIR573 p=0.0001155 (t=-3.880); MIR22 p = 0.00003320 (t =-4.175)
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