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Resultados 

Figura 1: Análise de expressão de microRNA de tecidos de pele em comparação com melanoma.  Fonte: https://xenabrowser.net/ Welch's t-test: 
MIR143 p = 0.01471 (t = -2.447), MIR200B p = 0.00006828 (t = -4.013); MIR205 p = 3.060e-22 (t = -10.13); MIR210 p = 5.525e-44 (t = -15.17), 
MIR429 p = 0.08343 (t = -1.734),  MIR573 p = 0.0001155 (t = -3.880); MIR22 p = 0.00003320 (t = -4.175)
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Introdução

A análise transcriptômica pode auxiliar na identificação de 
Agomirs e Antagomirs eficazes para o tratamento de melanoma?

Problema

Objetivo

O objetivo do presente estudo é por meio da análise 
transcriptômica identificar microRNAs diferencialmente expressos 
em melanoma que possam atuar como potenciais agentes 
terapêuticos, direcionando estratégias para a regulação de genes 
envolvidos na progressão desses tipos de câncer.

Metodologia

Conclusão
Nosso estudo revelou que a maioria dos microRNAs com 
expressão alterada atua como genes supressores de tumores. 
Assim, a restauração de suas funções por meio de terapias com 
agomirs surge como uma estratégia promissora para auxiliar no 
tratamento dessa doença desafiadora.
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MIRNAs Genes Alvos Processos celulares
hsa-mir-143 COX-2 Proliferação celular

hsa-mir-200b SMAD2
Regulação do citoesqueleto, adesão 

celular e motilidade

hsa-mir-205
E2F1
VEGF
BCL-2

Crescimento celular e a resistência à 
apoptose

hsa-mir-210 TNF-alfa
Estimula a apoptose e bloqueia a 

proliferação e o crescimento celular de 
células neoplásicas

hsa-mir-429 AKT1
Estimula a apoptose e bloqueia a 

proliferação e o crescimento celular de 
células neoplásicas

hsa-mir-573 MCAM Adesão celular
hsa-mir-22 BCL-2 Regulação da apoptose
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Figura 3: Sequência e estrutura dos microRNAS. Fonte: https://www.ebi.ac.uk/pdbe


